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Unidade curricular:
Bioinformatica

Docente responsdvel e respetiva carga letiva na unidade curricular:
Ana Barroso Abecasis (20 horas)

Outros docentes e respetiva carga letiva na unidade curricular:
N/A

ECTS:
4

Objetivos de aprendizagem (conhecimentos, aptidées e competéncias a desenvolver pelos
estudantes):

Conhecimentos

¢ Conhecimentos tedricos sobre os conceitos bdsicos de evolucdo e epidemiologia molecular.

¢ Armazenamento de informacdo: bases de dados.

¢ Alinhamentos de sequéncias.

¢ Exploracdo e utilizacdo de sistemas publicos de procura de sequéncias similares: BLAST.

* Arvores filogenéticas.

Aptiddes

e Conhecer os conceitos de evolugdo fundamentais para serem utilizados em Saude Publica.

¢ Conhecer os sistemas publicos de procura de dados mais importantes.

¢ Saber fazer alinhamento de sequéncias gendmicas e arvores filogenéticas.

¢ Saber analisar a informagdo obtida no contexto da Saude Publica.

Competéncias

» Saber que recursos utilizar — bibliograficos, metodolégicos ou tecnolégicos - para resolver um
problema cientifico utilizando recursos bioinformaticos.

Conteudos programadticos:
. Conhecimentos tedricos sobre os conceitos basicos de evolugdo e epidemiologia
molecular.
O cédigo genético
Mutagdes: transi¢des e transversdes
Evolugdo e fixagcdo de mutagdes
Pressao selectiva
Modelos de evolugao estocasticos ou deterministicos
Taxa de evolugao
Relégio molecular
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Conteudos programdticos: (continuagdo)
Il. Armazenamento de informacao: bases de dados.
Bases de dados primarias e secundarias
Procura de literatura e organizacdo da informacao
Bases de dados de sequéncias nucleotidicas
Bases de dados de sequéncias de aminodacidos
lll. Alinhamentos de sequéncia
Homologia vs Similaridade
Definicdo de alinhamento
Tipos de alinhamentos
Alinhamentos por pares: BLAST
Alinhamentos multiplos
Alinhamentos globais vs locais
Alinhamentos de nucledtidos vs Alinhamentos de aminoacidos
Exercicios praticos
IV. Arvores filogenéticas
Definicdo de arvores filogenéticas
Arvores com e sem raiz
Monofilia vs Parafilia
Métodos para estimar arvores filogenéticas
Avaliacdo da robustez topolégica
Exercicios praticos



